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Comparaison de différentes séquences ADN du gene xpf (logiciel Géniegen)

capacités mises en ceuvre :

-Utiliser des modes de représentation des sciences expérimentales :Présenter ou traiter des données sous
forme d’un graphique.
-Appliquer une démarche explicative :Mise en relation des résultats obtenus avec le probleme posé ou la
question scientifique initiale.



